
  

AGM POL

II-C-4
DEC 95

VERVET.CON LWKIWPYAKTMSGTKxxxMxxMWxxRxxSKRLQ.GTGEFFR 40
AGM3 --KDE-LE--ET-AF-----.R--K--- 27
AGMTYO ---------------ENK-SKV-KIGTP-----.------- 40
AGM155 --KA-AL-----.------- 19
AG963 --EA-TPG----.------- 19
GRIVET.CON VRQNWPYGKRLQEWTGKFFR 20
AGM677 -------------------- 20
TANTALUS.CON SNAKHARDHNGRSRTKRKRQGKRTYPLLQMWxxxxxxxRxxxRRTxxVSQMWKTRTHGKRLQxRxGxFFR 70
AGMT9 -------------------------------TNRPHSE-LPQG--KQ---------LS-G--D-A-K--- 70
AGMT17 R-T-Q--K 8
AGMT27 --PDWTYTK-LSKS--NE-P-V-E--A------KWT-Q--- 41
AGMT40 ---NKM-----A--------V-A-K--- 28
AGMT49 --- 3
SABAEUS.CON FFR 3
SAB1C --- 3
SYKES.CON FFR 3
SYK --- 3

VERVET.CON VW.xVDGxKTEKF....SRRxSWxGTx.CAPSTExxx..............TIRPSKEAPAAxCRExETx 90
AGM3 --.P---SE-Q--....---Y--G-AN.------.................S---C------I--QG-AV 74
AGMTYO --.T---G-----....---Y--S--E.--S---RHH..............P----------I---R--T 90
AGM155 --.P---D--K--....--SH--G--K.------QLY..............-L---------V---R--N 69
AG963 --.T---D----L....--CH--S--E.R----D.................-----------V---GK-V 66
GRIVET.CON VW.PLGRSETKKF.CAIQRRHSWSGTN.SPPNGN.................SLRSSKEAPPAVCREGTAP 70
AGM677 --.----------.-------------.------.................------------------- 70
TANTALUS.CON ENAxTMGFQAAQF.FRARRSRSDGSPxAxARIPHRSASxxGS..........LRPSQETPGTVCKKGG.. 127
AGMT9 K-D.---IE----.------------I-C--DLR--H-.T--..........I----T-V-A------.. 125
AGMT17 ---R-LR------.------------DRR-W-------.CR-..........--S------A----RR.. 64
AGMT27 ---NP----T---.-----T----$KD-R---------.C--..........------A---I-----.. 96
AGMT40 --.D---IE----.-----------TH-N-------S-.T--..........I-----II----EE--.. 83
AGMT49 K--N---------.------------I-N-WGS---VRLA--..........------A-R--HEER-.. 60
SABAEUS.CON VW.PLGQRETQEF.PSDLHQTNSSPNGTGLQQAGGKLVCRQTSDQRTRARRSSNSPVKAVCCSGETAETA 71
SAB1C --.----------.-------------------------------------------------------- 71
SYKES.CON ERMGGLQEAPSQLPSEERAICSPSGGHRRWAMAH.....MVSTDEP......TSTSE.GTELSLEETPHQ 61
SYK ----------------------------------.....-------......-----.------------ 61

VERVET.CON EG..TxxxTTSNESRLDRGI.FFELPLWRRPIxTVxIExVPxxAxLDTGADDTIIKETDLQLxG..PWRP 155
AGM3 --..-KEK---S--------.-----------K--Y--G--IR-L------------A----S-..T-K- 139
AGMTYO --..AKEES-G---G-----.-----------K--Y--G--IK-L------------N----S-..---- 155
AGM155 -K..SEQKPP-EQ---E---.-----------R-CI-GGTAVK-L-----------D-----R-..S--- 134
AG963 --..-REEN-T-K---GGR-.-----------K--I--G--VKVL--------------I--T-..---- 131
GRIVET.CON ER..GERTDKETEGERSGGC.FLELPLWRRPMKRVIIEGTPVQALLDTGADDTIIQEKDLHFPPHKPWRS 137
AGM677 --..----------------.------------------------------------------------- 137
TANTALUS.CON .......PTKEAEGEGTGGL.FLEFPLWRRPIx 152
AGMT9 .......-AE----------.----------x 149
AGMT17 .......-----KR------.----x 82
AGMT27 .......SV-----KRA---.-I---------- 121
AGMT40 .......--EKT-R--I---.----------x 107
AGMT49 .......T---T--------.----------x 84
SABAEUS.CON VAKPLA.TTEPLR....GGLQLPQVSLWRRPMKTVYIEGQKVTALLDTGADDSVIQG?ELGDN....WKP 131
SAB1C ------.------....----------------------------------------I-----....--- 132
SABD37P -----L-----....--- 14
SYKES.CON QGSALAEGEQ.WEGGDQESLSLSQLSLWRRPMIEVDVEGDLVQMLVDTGADDTIIREEDIQLHQP..WSP 128
SYK ----------.------------------------------------------------------..--- 128

VERVET.CON KIIxxIGGGLNVKxYxx.....xEVKxExKILRGTxxxGATPINIxGRNLxxxAGAxLxMGQLSExIPIT 220
AGM3 ---GG--------E-SD.....R--RL-D------ILI-S-----I---ILAP---K-V------Q---- 204
AGMTYO ---GG--------E-ND.....R---I-D------ILL-------I----LAP-VPR-V------K--V- 220
AGM155 --VGG--------E-DN.....V--QL-D------VLI-------I---FLAQ---K-V-----QT---- 199
AG963 -V-GG--------E-SN.....V---I-D------VLL-------I----LAP---R-V------Q---- 196
GRIVET.CON KVVGGIGGGIHVKEYQG.....VQVQLEDKIITGSILIGSTPINIIGRNILAQAGMKLVMGVLSSQIEET 202
AGM677 -----------------.....------------------------------------------------ 202
SABAEUS.CON RIIGGIGGCINV?AYHN.....QEV?IE?K?CKATILVG?TPVNIIGRNVLAQLGVTLNL??..??I?PI 184
SAB1C ------------K----.....---K--D-T--------E--------------------TQ..RE-E-- 195
SABD37P ------------R----.....---E--G-G--------D--------------------VA..KT-L-- 77
SYKES.CON KIVGGLGGNITVRQYRNIRFTVVKPSGKRKQVEGTLLVGPTPVNILGRNILTKLGVKLVMVQ..TALEPV 196
SYK --------------------------------------------------------------..------ 196



  

AGM POL

II-C-5
DEC 95

VERVET.CON PVKxxEGAxGPxLKQWPLSKxKIKALxEICxQLEKEGKISxxGGENAYNTPxFxIxxxDKSxWxMxVxxx 290
AGM3 ---LK---R--F--------E-----Q---D---------KI---------V-C-KKK---Q-R-L-DFR 274
AGMTYO ---LK---R--CVR------E--E--Q---S---Q-----RV---------I-C-KKK---Q-R-L-DFR 290
AGM155 --RLK---R--R--------E--I--Q---KT--E---L-RV--D------V-C-RKK---Q-R-L-DFR 269
AG963 ---LKD--R--HI-------E-----T---E---------KI---------I-C-RKK--TQ-R-L-DFR 266
GRIVET.CON KVQLKEGKDGPKLKQWPLSREKIEALTEICKQMEEEGKLSRIGGENPYNTPVFAIKKKDKTQWRMLVDFR 272
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 272
SABAEUS.CON KV?LKPG?DGPR?RQWPLSKEKIEAL??ICE?LEK?GHLERIGPENPYNTPVFAIRKKDK?QWR?LMDFR 245
SAB1C --H----Q----I-------------KA---D---Q------------------------T---I----- 265
SABD37P --Q----K----L-------------RT---Q---E------------------------S---M----- 147
SYKES.CON KVSLKPDKELPRLKQWPLSVEKLEALKAIVEDMLKAGQLEKASPTNPYNTPVFVIRKKDKKKWRMLIDFR 266
SYK ---------------------------------------------------------------------- 266

VERVET.CON ExxKATQxFFExQLxIxxPAGLxxMxxITxLDxGDAYYSIPxDPEFRKxTAFTxPxVNNxGPGIxYQFxx 360
AGM3 -LN----D---V--G-PH-S-FEK-TE--V--I--------L------Y----I-S---Q---TR---NC 344
AGMTYO -LN----D---V--G-PH----RK-RQ--V--V--------L--N---Y----I-T---Q----R---NC 360
AGM155 -LN----D---V--G-PH----KK-KQ--II-V--------L------Y----I-T---E----R---NC 339
AG963 -LN-V--D---V--G-PH----QK-KQ--V--I--------L------Y----I-S---Q---VR---NC 336
GRIVET.CON ELNKATQDFFEVQLGIPHPAGLQKKKQITVIDIGDAYYSIPLCKEFRKYTAFTIPSVNNTGPGIRYQFNC 342
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 342
SABAEUS.CON ?LNK?TQDFQEVQLGIPHPAGLQQREQITVLDI?DAYFSCPLD?DFQKYTAFTIPSVNN?EPG?R?QYKV 308
SAB1C Q---S----------------------------G---------P---------------R---I-Y---- 335
SABD37P E---A----------------------------A---------E---------------K---M-F---- 217
SYKES.CON KLNEATQDFFEVQLGIPHPGGLK.RQKLTIIDLKDAYYSVPLDKEFRPYTAFTVPSINNASPGERYQFTV 335
SYK -----------------------.---------------------------------------------- 335

VERVET.CON LxQGWxGxPxIxxxTAAxIxxEIKxELKPxTIVxYMDxxWVGSQEDExxHxxLVExxRxKLxxWGLExPD 430
AGM3 -P---K-S-T-FQN---S-LE---K----L---Q---DL--------YT-DR---QL-M--SA----T-- 414
AGMTYO -P---K-S-T-FQN---S-LE---RN-PAL---Q---DL------N-HT-DK---QL-T--QA----T-E 430
AGM155 -P---K-S-T-FQN--SK-LE---K---QL---Q---DL------EGPK-DQ--QTL-NR-QE----T-E 409
AG963 -P---K-S-T-FQN---K-LEK--E----L---Q---DL--------YT-DK---QL-V--KT----T-- 406
GRIVET.CON LPQGWKGSPTIFQNTAANILEEIKRHTPGLEIVQYMDDLWLASDHDETRHNQQVDIVRKMLLEKGLETPD 412
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 412
SABAEUS.CON LPQGWKGSPTIFQTTANKILQEFRQKNPDVDIYQYMDDMLIASDRPKAEHLVMVQQLRDYLETWGFKTPE 378
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 405
SYKES.CON LPQGWKGSPTIFQSTINQILQPFRKKYSDLTLIQYMDDLLIGTDRSEKAHQEIVQQIVTALLKVGFKVPK 405
SYK ---------------------------------------------------------------------- 405

VERVET.CON xKVQKxPPYEWMGYKLWxHKWxLxSIELxE.KExWTxNDIxKxVGKxNWAAxxxPGxRTKxIxKLxRxGK 499
AGM3 K----K-----------P---QIS----ED.--E--V---QRL---L----QLY--L---NLC--I-.-- 482
AGMTYO K-M--E-----------P---E-SR-Q-E-.-DE--V---Q-L---L----QLY--LK-R.-C--ITG-- 498
AGM155 K---RE--F--------P---K-Q----EK.--Q--V--LQ-L---L----QLY--L---N-C--L-.-- 477
AG963 K----K-----------PQ--Q-N--N-E-.--Q--V---Q-L---L----QLY--L---Q-CR-I-.-- 474
GRIVET.CON KKVQREPPWEWMGYKLHPNKWTINKIELPPLEGEWTVNKIQKVVGVLNWASQIYPGIKTKHTCAMLR.GK 481
AGM677 -------------------------------------------------------------------.-- 481
SABAEUS.CON KKFQKDPPYLWMGYELYPKKWQLQEITLPE.REEWTVNDIQKLVGKLNWASQIYTGIKTKHLCRLIR.GA 446
SAB1C ------------------------------.------------------------------------.-- 473
SYKES.CON EKWQDQYPMQWLGYTLHPDKWQLQKIELPNIDDEITVNQLQKLIGVLNWASQIYSGIKTKELCKCIR.GT 474
SYK -------------------------------------------------------------------.-- 474

VERVET.CON KNxLEVVxWTxEAEAxYAENKExxKTExEGxYxxPGKxxxAAVQKLExGQWSYQFxxE..GxxxKVGxYx 567
AGM3 --L--T-T--E----E------IL---Q--T-YK--RPIR-------G-------KQ-..-QVL---K-T 550
AGMTYO --L--L-A--P----E----A-IL---Q--T-YK--IPIR-------G-------KQ-..-QVL---K-T 566
AGM155 --L-D--E--P----E-E----IL---Q--T-YA-E-PLR------GD-------KQ-..-KIL---KFA 545
AG963 --L--E-Q--E----E------IL---Q--T-YA---PLR-------D-------KQ-..-KIL---K-A 542
GRIVET.CON KNLLEEIVWTEEAEAEYKNNQGIVQETQEGTYYDPLKELIATVQKQGEGQWTYQFTQE..GAVLKVGRYA 549
AGM677 ----------------------------------------------------------..---------- 549
SABAEUS.CON RPLTEIVQWTEEAELELEENRQILRQKQQGQYYDPALPLRAKVLKLGDGQWGYQIYQPE.NKILKVGKYA 515
SAB1C -----------------------------------------------------------.---------- 542
SYKES.CON KQLTEVLTLTEAAEAELEENRQILKEEQAGSYYDPKKPLEAHITKLGSQQWGYMIKQEQKGPPLITGKTA 544
SYK ---------------------------------------------------------------------- 544

VERVET.CON x...xxNxHxNxxxxxAGLVxKICKxALVIWGELPxxELPxxREVWEQWWAxYWxVxWIPEWEFVSxPxx 634
AGM3 K...QK-T-T-EFRVL----Q-L--ES--------VL---IE---------D--Q-S---D-----T-PL 617
AGMTYO K...QK-T-T-ELRTL----Q----E------I--VL---IE---------D--Q-S-----D---T-PL 633
AGM155 K...QKAT-T-ELRVL--V-Q--G-E------Q--TF---VE-DT------D--Q-S-----D---V-PL 612
AG963 K...QK-T-T-ELRTL----Q----E---------IF---VE---------D--Q-S---------V-PL 609
GRIVET.CON K...QRETHTNDLRTLAHLVQKICKEALTIWGRLPRVQLPVDKKTWDMWWQDYWQVSWIPEWEFVSTPLL 616
AGM677 -...------------------------------------------------------------------ 616
SABAEUS.CON K...IKTAHTNELRMLAGLVQKIGKE??VIWG??P??ELPVERE?WEQWw?DYWQvsWIPeW?fVStPpl 573
SAB1C -...----------------------SI----QI-IM-------L-----S-----T-----EM----Q- 609
AGM266 xQ----#----D-T---V--- 20
AGM385 --AL----EL-TL-------V-----A-----------D------W 46
SYKES.CON K...TFAAHSNDYQSLAQLLNKIGIQSLWYWGKVPTFHLPVKREEWEKWWTDYWQATWVPEVKFISTPPL 611
SYK -...------------------------------------------------------------------ 611



  

AGM POL

II-C-6
DEC 95

VERVET.CON VKxWxTLTxEPIPxEDVYYVDGACNRNSKEGKAGYITQYGKxRVEKLENxTxQQAExxAIKMALxDSGPx 704
AGM3 --L-Y---K----K--------------R------------Q-------T-N----LM------E----N 687
AGMTYO L-L-Y---K----K------.---------------S----Q---T---T-N---KLT------E----N 702
AGM155 -TL-Y---K----G------------Q-----------Q--Q--QQ---T-N----LT------E----K 682
AG963 --L-Y---K----G---------------------------Q------QT-N----LV------E---EK 679
GRIVET.CON VKLWYSLVKEPIKGEDVYYVDGAASKVTKLGKAGYLSERGKSRIRELENTTNQQAELTAVKMALEDSGEN 686
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 686
SABAEUS.CON ??LWYtLtKePipgEdVYYVDGAcNRNSrEGKAGYiTq?GkQrVekLENTTNQqAEL?AI??AL?DSG?? 634
SAB1C IR---K-V-D-----A-------A----K------L-DR-D-K-VA-------K---E--LL--R---SK 679
AGM266 VT------------------------------------Q------------------T--KM--E---PR 90
AGM385 LK---------LAK------------------------Y--------------- 100
SYKES.CON VRWYYNLVPEPIPEAVTFYVDGAANRDSKTGNAGYVASDGTQRVQYLEQTTNQQAELEGLLMALQDSKDK 681
SYK ---------------------------------------------------------------------- 681

VERVET.CON VNIVTDSQYAMGILTAxPTxSDxPLVEQIIAxMVxKQxIxxQWVxAxKGIxxNExIxKLVSxGIRRxLxx 774
AGM3 ----------------Q--Q--S--I-----L--Q-HQ-YL---P-D---GG--E-D----Q-M-KI-FL 757
AGMTYO ----------------Q--Q--S--------L-IQ--Q-YL---P-H---GG--E-D----K----V-FL 772
AGM155 ----------------Q--Q--S--------Q--Q-EA-YL---P-H---GG--E-D----K-V--I-FI 752
AG963 ----------------Q--Q--S--------L--K-RA-YL---P-H---GG--E-D----Q----V-FI 749
GRIVET.CON VNIVTDSQYVMNILTACPQESNSPLVEQIIQALMKKRQVYLQWVPAHKGIGGNTEIDKLVSKGIRQILFL 756
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 756
SABAEUS.CON VNI?TDSQYAMGIIAGEPTESDNNIVQQIIEELIKKEAVYIAWVPAHKGVGGNEEIDKLVSQGIRQVLFL 703
SAB1C ---I------------------------------------------------------------------ 749
AGM266 ---V------ 100
SYKES.CON VNIVVDSQYSYGILMTCPTNTEHPIVEQIIQEAIKKEAIYVTWVPAHKGIGGNEAVDKLVSKGIRKILFL 751
SYK ---------------------------------------------------------------------- 751

VERVET.CON xxIEEAQEEHExYHxNWxxxADTxxxPQIVAKxIVxMCPKCQIKGEPxHxQVDASPxVWxMDxTHxEGKx 844
AGM3 EK---------R--N--RNL---YGL------E--A-----------V-G------G--Q--C--L---V 827
AGMTYO EK------K--R--N--KNL---YGL------E--A-----------V-G------GT-Q--C--L-K-V 842
AGM155 GR--------DR--S--RNL---FGL------E--A------V----I-G------G--Q--C--I---I 822
AG963 GR--------DR--S--KNL---FGL------E--A---NAK-----I-G------G--Q--C--V---I 819
GRIVET.CON DRIEEAQDDHAKYHNNWRSMVQEFGLPNIVAKEIVAACPKCQIRGEPKHGQVDASIETWQMDCTHLEGKV 826
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 826
SABAEUS.CON DRIEEAQEEHDKYHANWRSMQQEFGLPAIVAKEIVAACPKCQIKGESVHGQVDASPGVWQMDCTHLEGKI 773
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 819
SYKES.CON ERIPQAQEDHERYHSNMEYLRQEFHLPRQVAKAIIQQCPKCQNRGEPKHGQVDVDIYNWQMDCTHEEGKV 821
SYK ---------------------------------------------------------------------- 821

VERVET.CON VIVxVHVASGFIEAExIPRETGKxTAxxxLKIxSRWPITQxxTxNGPNFTxQEVAAMCWWGxIEHxTGVP 914
AGM3 I--A-----------V-------E--KFL---L-------LH-D------S----------K---T---- 897
AGMTYO ---A-----------V-------E--KFL---L-------LH-D------S-----I----K---T--I- 912
AGM155 ---A-----------V-------E--KFL---IG-----HLH-D------S----------KV--T---- 892
AG963 ---A-----------V------RE--KFL---L-----V-LH-D------S-----I----K---T---- 889
GRIVET.CON IIVAVHVASGFIEAEVIPRETGKETAHFLLKLLARWPVKHLHTDNGPNFTSQNVAAVCWWGNIEHTTGIP 896
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 896
SABAEUS.CON IIVAVHVASGFI?AEVIPQETGKATAhFLLKLASRWPItkLHTDNGtNFTSQQVAAIcWwgKIEHT?GVP 841
SAB1C ------------E--------------------------Q--------------------------F--- 889
AGM381 x-------------Q-----------A-------P-------------------F--- 58
AGM384 x--------------------------Q--------------------------F--- 58
AGM386 x--------------------------H--------------------------F--- 58
AGM385A x--------------------------------------------Y-$E-----Y--- 57
AGM385B x-----------------------------------------------------Y--- 58
AGM385C x-----------------------------------------------------Y--- 58
AGM385D x-----------------------------------------------------Y--- 58
SYKES.CON ICVAVNTASGYIETKILKRETGDETALFLMQIASRWPIKQIHTDNGPNFVSDKFKAACWWCGIEHTTGIP 891
SYK ---------------------------------------------------------------------- 891

VERVET.CON YxPxSxGxIExMNKQLKxIIxKIRDxCQYTETAVLMACHxHNFKRKGGIGGxTPAERLINMITTQLEIQx 984
AGM3 -N-Q-Q-S--S------E--G----D-------------I-----------L---------------L-H 967
AGMTYO -N-Q-Q-S--S------E--G----D-----A------IL-----------Q-S------I--------H 982
AGM155 -N-Q-Q-S--S------E--G----D-------------I-----------L-A--------------NT 962
AG963 -N-Q-Q-SV-S------E--G----D-------------I-----------L---------------L-T 959
GRIVET.CON YNPQSQGSVESMNRQLKEIISQIRDDCERLETAVQMATHIHNFKRKGGIGGISSAERLVNMLTTQLELNT 966
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 966
SABAEUS.CON YNPQSQGVVESMNKQLKEIIGQIRdDAERLETAVl?AVHIHNFKRKGGIGGYSAAERLINIIHTELETKT 910
SAB1C ----------------------------------IM---------------------------------- 959
AGM381 ------------------------E----------x 94
AGM384 ----------------------------------Ix 94
AGM386 ----------------------------------Ix 94
AGM385A -----------------------------------x 93
AGM385B -----------------------------------x 94
AGM385C -----------------------------------x 94
AGM385D -----------------------------------x 94
SYKES.CON YNPQSQGIVESKNRYLKEAISQIRDDVTHLQTAVAMATFILNFKRKGGIGGISPGERYINMLYTELQLQ. 960
SYK ---------------------------------------------------------------------. 960



  

AGM POL

II-C-7
DEC 95

VERVET.CON xQTKIQKILNFRVYYREGRDxVWxGPAQLIWKGEGA.VVxxExEExxxVPRRKAKxIxDYEPRKRMGDEx 1053
AGM3 L-------------------P--K--G---------.--IKGGV-LKEY------I-K-----------S 1036
AGMTYO L-------------------P--K------------.--LKDGSDLKV-------I-K----KQ-V-N-G 1051
AGM155 L-------------------P--K---R--------.--LK-G--LKV-------I-K------TL---T 1031
AG963 L-------------------P--K------------.--IK-G--LKI-------I-K-----------G 1028
GRIVET.CON LQNQIQKILNFKVYYREGRDPVWKGPARLIWKGEGA.VVIKEGEDIKVVPRRKAKIIKDYGERKTMDSEG 1035
AGM677 ------------------------------------.--------------------------------- 1035
SABAEUS.CON LQQKISKIQNFRVYYREGRDPVWKGPAKLIWKGEGA.VVIQEQGELKTIPRRKAKIIKDYG..KALDSQA 977
SAB1C ------------------------------------.------------------------..------- 1026
SYKES.CON QNTTSPKFSNFRVYYRQGKNE.WKGPARLLWKGEGAVVVQTEEGDIFAVPRRKAKIITDHG..ERMDSGS 1027
SYK ---------------------.---------------------------------------..------- 1027

VERVET.CON NxEGAxGxDNQMAxxSQILDD$ 1074
AGM3 -L---G-A-- 1046
AGMTYO DV--TR-S-- 1061
AGM155 HL---G-S-H---GD- 1047
AG963 -M--LR-P-----RN------- 1049
GRIVET.CON SMEGVREANKQMEGDSDLQDQE 1057
AGM677 ---------------------- 1057
SABAEUS.CON PLEGNGRTAGEVD 990
SAB1C ------------- 1039
SYKES.CON HVENDPKTD 1036
SYK --------- 1036


